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Съдържание:
 -

 
Въведение;

 -
 

Първични
 

бази
 

данни
 

за
 последователност;

 -
 

Мета
 

бази
 

данни;
 -

 
Геномни бази данни;

 -
 

Бази
 

данни
 

за
 

протеинна
 секвенция;

 -
 

Бази
 

данни
 

за
 

структурата
 

на
 протеините;

 -
 

РНК
 

бази
 

данни;
 -

 
Бази

 
данни

 
на

 
въглехидрати;

 -
 

Бази
 

данни
 

за
 

взаимодействие
 между

 
протеини;

 -
 

Сигнални
 

трансдукцни
 

пътища
 на

 
бази

 
данни;

 -
 

Бази
 

данни
 

на
 

метаболитните
 пътища;

 -
 

Микроархивни
 

бази
 

данни;
 -

 
Екзосмозни

 
бази

 
данни;

 -
 

Математически
 

бази
 

данни;
 -

 
Специализирани

 
бази

 
данни;

 -
 

Биологичен
 

журнал?;



База
 

данни
 

представлява
 специализирана

 
информационна

 среда
 

за
 

съхранение
 

и
 

обработка
 на

 
голямо

 
количество

 
данни

 
в

 конкретна
 

предметна
 

област, 
които

 
са

 
структурирани

 
(взаимно

 свързани) по
 

определен
 

начин. 
Неразделна

 
част

 
от

 
базата

 
данни

 са
 

програмните
 

средства, които
 подържат

 
и

 
управляват

 информационната
 

среда. Тази
 организирана

 
съвкупност

 
от

 програми
 

се
 

нарича
 

система
 

за
 управление

 
на

 
бази

 
данни

 
(СУБД). 

Те
 

дават
 

възможност
 

за
 извличане

 
на

 
информация

 
по

 зададени
 

критерии.



Биологичните
 

бази
 

данни
 

са
 

важен
 

инструмент, който
 

подпомага
 учените

 
да

 
разберат

 
и

 
обяснят

 
множеството

 
биологични

 
явления

 
–

 от
 

структурата
 

на
 

биомулекулите
 

и
 

тяхното
 

взаимодействие, 
метаболизма

 
на

 
организма

 
и

 
разбирането

 
на

 
еволюцията

 
на

 видовете. Те
 

са
 

данни, получени
 

чрез
 

научни
 

и
 високотехнологични

 
експерименти, литературни

 
публикации

 
и

 компютърни
 

анализи. Това
 

познание
 

помага
 

да
 

се
 

улесни
 

борбата
 срещу

 
болести, разработването

 
на

 
лекарства

 
и

 
откриването

 
на

 основните
 

взаимоотношения
 

между
 

видовете
 

в
 

историята
 

на
 живота.Биологичното

 
знание

 
се

 
разпределя

 
между

 
много

 различни
 

общи
 

и
 

специализирани
 

бази
 

данни. Това
 

понякога
 затруднява

 
съгласуваността

 
на

 
информацията. Важен

 
ресурс

 
за

 намирането
 

на
 

биологични
 

бази
 

данни
 

е
 

специално
 

годишно
 издание

 
на

 
вестник

 
„Изследвания

 
на

 
нуклеиновите

 
киселини“

 (NAR). Базата
 

данни
 

за
 

издаване
 

на
 

NAR е свободно достъпна и
 категоризира

 
много

 
публично

 
достъпни

 
онлайн

 
бази

 
данни, 

свързани
 

с
 

биологията
 

и
 

биоинформатиката.



Биологичните
 

данни
 

се
 

предлагат
 

в
 

множество
 

формати. Тези
 

формати
 включват

 

текст, последователност
 

от
 

данни, протеинни
 

структури
 

и
 

връзки. 
Всяка

 

от
 

тях
 

може
 

да
 

се
 

намери
 

от
 

определени
 

източници, например:
•Текстови

 

формати
 

са
 

осигурени
 

от
 

PubMed и ОМИМ ;
•Данните

 

за
 

последователност
 

са
 

осигурени
 

от
 

GenBank , по
 

отношение
 

на
 ДНК, и

 

UniProt , по
 

отношение
 

на
 

белтъчините; 
•Протеиновите

 

структури
 

са
 

осигурени
 

от
 

PDB
 

, SCOP и
 

Cath;



Биологичните
 

бази
 

данни
 

се
 

прилагат
 

в
 

различни
 области:

•Протеомика;
•Геномика;
•Филогенетика;
•Метаболомика;
•Генна

 
експресия;

•Генни
 

мрежи;
•Фармакогенетика;







1.
 

DDBJ (ДНК
 

бази
 

данни
 

на
 Япония); 

2.
 

EMBL Nucleotide Sequence DB
 ( Европейска

 
лаборатория

 
по

 молекулярна
 

биология
 

);
3.

 
GenBank ( Национален

 
център

 за
 

биотехнологична
 информация

 
);

Трите
 

бази
 

данни
 

са
 

хранилища
 

на
 нуклеотидната

 последователност
 

от
 

всички
 организми. Те

 
имат

 
за

 
цел

 
да

 обменят
 

нови
 

и
 

актуализирани
 данни

 
и

 
да

 
постигнат

 оптимален
 

синхрон
 

между
 

тях.



Строго
 

погледнато
 

мета
 

бази
 

данните
 

могат
 

да
 

се
 

считат
 

за
 

бази
 

данни
 

на
 

бази
 данни, а

 

не
 

интеграция
 

на
 

проект
 

или
 

технология. Те
 

събират
 

данни
 

от
 

различни
 източници и обикновено са достъпни в нова и по-удобна

 

форма
 

с
 

акцент
 

върху
 определено

 

заболяване
 

или
 

организъм.
1.Entrez  ( Национален

 

център

 

за

 

биотехнологична

 

информация); 
2.euGenes ( Университета

 

Индиана); 
3.GeneCards ( Вайцман

 

Институт

 

); 
4.Source ( Университета

 

Станфорд

 

); 
5.mGen съдържа

 

четири

 

от

 

най-големите

 

бази

 

данни

 

в

 

света

 

GenBank, Refseq, EMBL и

 DDBJ –

 

една

 

лесна

 

и

 

опростена

 

програма

 

за

 

извличане

 

на

 

информация

 

за

 

гени;
6.BioInformatic  Harvester ( Технологичен

 

институт
 

Карлсруе
 

) -
 

Интегриране
 

на
 

26 
големи

 

ресурса
 

за
 

протеин
 

/ ген;
7.MetaBase ( KOBIC ) –

 

потребителска
 

биологична
 

база
 

данни; 
8.ConsensusPathDB  -

 

молекулярно-функционална
 

база
 

данни
 

съдържаща
 информация

 

от
 

12 различни
 

бази
 

данни;
9.PathogenPortal  свързваща

 

база
 

данни
 

на
 

Биоинформатични
 

Ресурс
 

центрове
 (BRCs), спонсорирано

 

от
 

Националния
 

институт
 

по
 

алергии
 

и
 

инфекциозни
 болести

 

(NIAID); 
10.BioGraph ( Университета

 

на
 

Антверпен
 

, Фламандски
 

Институт
 

по
 биотехнологии

 

) познания
 

за
 

намиране
 

базата
 

на
 

интеграцията
 

на
 

над
 

20 
хетерогенни

 

биомедицински
 

бази
 

данни; 



Тези
 

бази
 

данни
 

събират
 

геномни
 

последователности
 

за
 

организми, като
 ги

 
анализират

 
и

 
осигурят

 
обществен

 
достъп. Те

 
могат

 
да

 
заемат

 
много

 геномни
 

видове
 

или
 

модел
 

на
 

генома
 

на
 

организма. 
1.SNPedia 

2.CAMERA -
 

ресурс
 

за
 

микробна
 

геномика
 

и
 

мета
 

геномика; 
3.Corn –

 
геномен

 
модел

 
на

 
царевица; 

4.EcoCyc –
 

база
 

данни, която
 

обяснява
 

генома
 

и
 

биохимичната
 структура

 
на

 
E. coli K12

5.Ensembl –
 

осигурява
 

информация
 

за
 

генома
 

на
 

човека, на
 

мишката
 и на други гръбначни животни; 

6.PATRIC -
 

Ресурсен
 

център
 

за
 

интеграция
 

на
 

Пато
 

Системи; 
7.Flybase –

 
модел

 
на

 
генома

 
на

 
Drosophila melanogaster; 

8.MGI Mouse Genome -Лаборатория
 

Джаксън;  
9.JGI Genomes

 
of the DOE –

 
модел

 
на

 
геноми

 
на

 
много

 
еукариоти

 
и

 микроби;



Геномни
 

бази
 

данни
10. National Microbial Pathogen Data Resource

 

–

 

база

 

данни

 

за

 

моделите

 

на

 

геномите

 на

 

патогените

 

Campylobacter, Chlamydia, Chlamydophila, Haemophilus, Listeria,

 Mycoplasma, Neisseria, Staphylococcus, Streptococcus, Treponema,

 

Ureaplasma и

 Vibrio;
11. Saccharomyces

 

Genome Database

 

-

 

геномен

 

модел

 

на

 

маята;
12. Viral Bioinformatics Resource Center

 

–

 

геномен

 

модел

 

на

 

11 семейства

 

вируси;
13. Xenbase -

 

геномен

 

модел

 

на

 

Xenopus tropicalis и

 

Xenopus laevis; 
14. Wormbase –

 

геномен

 

модел

 

на

 

организма

 

Caenorhabditis ЕЛЕГАНС; 
15. TAIR –

 

информация

 

за

 

ресурса

 

на

 

Arabidopsis;
16. Zebrafish Information Network –

 

геномен

 

модел

 

на

 

риби; 
17. UCSC Malaria Genome Browser

 

–

 

геномен

 

модел

 

на

 

причинителите

 

на

 

малария;
18. RGD

 

Rat Genome Database

 

–

 

геномна

 

и

 

фенотипна

 

информация

 

за

 

кафявата

 мишка;
19. NTEGRALL -

 

база

 

данни, посветена

 

на

 

integrons и

 

бактериалните

 

генетични

 елементи, участващи

 

в

 

антибиотичната

 

резистентност; 
20. Fourmidable ant genome database –

 

проследява

 

генотипната

 

последователност

 

на

 мравката;
21. VectorBase NIAID -

 

Биоинформатичен

 

Ресурсен

 

Център

 

за

 

векторите

 

на

 безгръбначните

 

и

 

човешките

 

патогени; 



1.
 

UniProt –
 

универсален
 

протеинен
 

ресурс;
2.

 
PIR –

 
Протеинов

 
информационен

 
ресурс; 

3.
 

Swiss-Prot –
 

Протеинова
 

база
 

знания
 

( Швейцарския
 

институт
 

по
 

биоинформатика
 

); 
4.

 
PEDANT

 
-

 
Добиване

 
на

 
протеин, анализирането

 
му

 
и

 
инструментите, с които се

 описва;
5.

 
PROSITE -

 
база

 
данни

 
на

 
протеиновите

 
семейства

 
и

 
домейни; 

6.
 

DIP -
 

база
 

данни
 

за
 

взаимодействащи
 

протеини
 

( Университет
 

на
 

Калифорния
 

); 
7.

 
Pfam протеин

 
- ( Института

 
Сангър

 
); 

8.
 

PRINTS -
 

( Манчестърския
 

университет);
9.

 
ProDom -

 
Пълен

 
набор

 
от

 
Семейства

 
протеин

 
домейни

 
( INRA /, CNRS);

10.
 

SignalP 3,0 -
 

Сървър
 

за
 

сигнал
 

за
 

предсказване
 

на
 

пептид
 

(включително
 предвиждане

 
на

 
разцепване), на

 
базата

 
на

 
изкуствени

 
невронни

 
мрежи

 
и

 
HMMs; 

11. SUPERFAMILY Библиотеката
 

на
 

HMMs, представляващи
 

суперсемейства
 

и
 

база
 данни

 
на

 
(суперсемейства

 
и

 
семейство) анотации

 
за

 
всички

 
напълно

 
секвенирани

 организми; 
12.

 
Annotation Clearing House

 
-

 
проект

 
на

 
Националните

 
бази

 
за

 
микробни

 
патогени

 ресурси; 



Протеин
 

база
 

данни
 

(PDB), състоящ
 

се: 
1.Протеин

 
база

 
данни

 
в

 
Европа

 
(PDBe); 

2.Протеин
 

база
 

данни
 

в
 

Япония
 

(PDBj); 

3.Сътрудник
 

за
 

изследване
 

на
 

Структурната
 

Биоинформатика
 

(RCSB);

Вторични
 

бази
 

данни
1.SCOP -

 
Структурна

 
класификация

 
на

 
протеините; 

2.Cath Класификация
 

на
 

протеиновата
 

структура; 
3.PDBsum; 



Бази
 

данни
 

за
 

модели
 

на
 

протеини

1.
 

SWISS-MODEL
 

-
 

сървър
 

и
 хранилище

 
за

 
модели

 
на

 протеиновата
 

структура; 
2.

 
ModBase -

 
База

 
данни

 
от

 сравнителни
 

модели
 

на
 протеиновата

 
структура

 
(

 Sali
 

Lab, UCSF );
3.

 
Protein Model Portal

 
(PMP) -

 Мета
 

база
 

данни, която
 комбинира

 
няколко

 
бази

 данни
 

на
 

модели
 

на
 протеиновата

 
структура

 (Biozentrum, Basel, 
Switzerland); 



1.
 

Rfam -
 

база
 

данни
 

на
 семействата на РНК; 

2.
 

mirBase -
 

микроРНК
 база

 
данни; 

3.
 

snoRNAdb -
 

база
 

данни
 на

 
snoRNAs; 



EuroCarbDB - хранилище за двете
въглехидратни последователности,
структури, както и експериментални

данни;



Бази
 

данни
 

за
 

взаимодействие
 между

 
протеини

1.
 

BioGRID -
 

Общо
 

хранилище
 

за
 

взаимодействие
 

на
 

масиви
 

от
 данни

 
(Изследователски

 
институт

 
Samuel Lunenfeld  ); 

2.
 

STRING -
 

база
 

данни, която
 

известява
 

и
 

прогнозира, протеин-
 протеин

 
взаимодействия

 
( EMBL ); 

3.
 

DIP -
 

база
 

данни
 

за
 

взаимодействие
 

между
 

протеини; 
4.

 
BIND -

 
Биомолекулярна

 
Взаимодействаща

 
мрежа

 
от

 
бази

 данни; 
5.

 
NetProNetPro 

6.
 

CCSB InteractomeCCSB Interactome 



Сигнални трансдукцни пътища набази данни
1.

 
Карта

 
на

 
раковите

 
клетки; 

2.
 

Netpath -
 

куратор
 

ресурс, на
 

пътища
 

за
 

сигнална
 трансдукция

 
при

 
хора; 

3.
 

Reactome; 
4.

 
Database Пътека

 
от

 
взаимодействия

 
на

 
NCI-Nature; 

5.
 

SignaLink Database; 
6.

 
WikiPathways;



1.
 

BioCyc Database Collection включително
 

EcoCyc 
и

 
MetaCyc; 

2.
 

KEGG Пътека
 

база
 

данни
 

( Университет
 

Киото
 

); 
3.

 
MANET база

 
данни

 
( Университета

 
на

 
Илинойс

 
); 

4.
 

Reactome  ( Лаборатория
 

Колд
 

Спринг
 

Харбър
 

, 
EBI , Онтологичен

 
Консорциум

 
Джийн);



МикроархивниМикроархивни
 

базибази
 

даннииданнии

1.
 

ArrayExpress ( Институт
 

по
 Европейска

 Биоинформатика); 
2.

 
Gene Expression Omnibus ( 
Национален

 
център

 
за

 биотехнологии
 

информация
 ); 

3.
 

GPX (Шотландски
 

Център
 

за
 геномни

 
технологии

 
и

 информатика); 
4.

 
maxd ( Университет

 
на

 Манчестър
 

); 
5.

 
Stanford Microarray Database 
(SMD) ( Университет

 Станфорд
 

);



Екзосмозни
 

бази
 

данни

ExoCarta

Математически
 

бази
 

данни

Biomodels Database 
CellML



Специализирани
 

бази
 

данни

1.
 

Antibody Central -информация
 

и
 

ресурси
 

за
 

търсене
 

на
 

антитела; 
2.

 
BIOMOVIE ( ETH Zurich )  -

 
филми, свързани

 
с

 
биологията

 
и

 биотехнологиите; 
3.

 
CGAP Cancer Genes –

 
Национален

 
раков

 
институт;

4.
 

Clone Registry Clone Collections -
 

Национален
 

център
 

за
 

биотехнологична
 информация; 

5.
 

Connectivity map -
 

изразяване
 

и
 

взаимосвързващи
 

инструменти
 

за
 наркотици; 

6.
 

DBGET H.sapiens  -
 

Университет
 

Киото; 
7.

 
DiProDB -

 
база

 
данни

 
за

 
събиране

 
и

 
анализиране

 
на

 
термодинамичните, 

структурни
 

и
 

други
 

свойства
 

на
 

динуклеотидите; 
8.

 
Drug2Gene -

 
предоставя

 
интегрирана

 
информация

 
за

 
идентифициране

 
и

 докладване
 

на
 

отношенията
 

между
 

генните
 

/ протеини
 

и
 

наркотици
 

/ 
съединения; 

9.
 

Dryad -
 

хранилище
 

на
 

данни, въз
 

основа
 

на
 

научни
 

публикации
 

в
 

основни
 и

 
приложни

 
бионауки; 

10.Edinburgh Mouse Atlas                                           и други...



Биологична
 

база
 данни→билогичен
 журнал?

 

Биологичният
 

журнал
 

е
 

само
 част

 
от

 
биологичната

 
база

 данни. Той
 

позволява
 структуриране

 
на

 информацията
 

и
 

дава
 възможност

 
за

 
хипервръзки

 между
 

отделните
 

статии. При
 него

 
търсенето

 
на

 информация
 

е
 

улеснено, 
подобрен

 
е

 
анализа

 
на

 
данни, 

както
 

и
 

преноса
 

на
 информация.













Използвани
 

източници:

1.
 

http://www.nbu.bg/PUBLIC/IMAGES/File/departamenti/medikobiologichni/
 Bio.Aktivni.pdf

 
[Посетен

 
на

 
04.03.12]

2.
 

http://eprints.nbu.bg/666/1/Pc_appl._in_medicine.pdf
 

[Посетен
 

на
 04.03.12]

3.
 

http://en.wikipedia.org/wiki/Biological_database
 

[Посетен
 

на
 

02.03.12]
4.

 
http://en.wikipedia.org/wiki/List_of_biological_databases

 
[Посетен

 
на

 02.03.12]
5.

 
http://dawhois.com/site/biological-databases.com.html

 
[Посетен

 
на

 04.03.12]

http://www.nbu.bg/PUBLIC/IMAGES/File/departamenti/medikobiologichni/Bio.Aktivni.pdf
http://www.nbu.bg/PUBLIC/IMAGES/File/departamenti/medikobiologichni/Bio.Aktivni.pdf
http://eprints.nbu.bg/666/1/Pc_appl._in_medicine.pdf
http://en.wikipedia.org/wiki/Biological_database
http://en.wikipedia.org/wiki/List_of_biological_databases
http://dawhois.com/site/biological-databases.com.html


БлагодаряБлагодаря
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ВНИМАНИЕТОВНИМАНИЕТО!!!  !!!  
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